2024次世代定序感染應用 (mNGS) 高峰會
時間：2024年09月21日 (六)  09:30 – 12:00 (2.5 hrs.)
地點：集思交通部國際會議中心 3F 國際會議廳 		地址：台北市中正區杭州南路一段24號
主辦：亞洲準譯分子檢驗實驗室				協辦：台灣感染症醫學會
會議簡介：
據統計近 50% 的感染重症病患 (例敗血症、腦膜炎/腦炎或肺炎等)，難以使用常規微生物檢驗方式檢出致病原。傳統感染症診斷基於培養為主的技術，診斷能力受大幅侷限。自從應用Metagenomic Next-Generation Sequencing (mNGS, 總基因體次世代定序) 在病原微生物檢測後，可透過萃取檢體核酸進行定序，並比對資料庫及生物資訊分析，一次無差別性獲得檢體內致病原的種類比例資訊，輔助臨床端進行精準診斷。目前國外，次世代定序已逐漸成為準確鑑定疾病的重要工具之一，也有眾多臨床文獻支持其臨床效益。
本次高峰會為第四屆舉辦，主軸將圍繞在分享台灣 mNGS 臨床試驗結果，及從感染科到胸腔內科角度，透過案例分析及應用經驗來探討如何正確使用這項新檢測技術，認識 mNGS 如何提供臨床端更多感染病原資訊，輔助第一線或後線來執行醫療決策，提高病患醫療品質。

課程摘要：
本屆高峰會不採過往邀請國外學者來分享 mNGS 最新技術趨勢，而是將主軸放在台灣實際應用經驗分享及發現。本屆共邀請到4位國內使用過 mNGS進行臨床感染診斷的醫學中心學者作為講師，並分成四個環節：
1. 首先邀請到，新光醫院感染科黃建賢醫秘也是台灣mNGS多中心臨床試驗主持人之一，來分享今年剛完成的兩大mNGS感染診斷多中心臨床試驗 (骨關節及中樞神經系統感染) 的試驗結果，並以院內案例分享mNGS可以如何應用在醫病關係的建立及維護。
2. 接續邀請到，台大醫院雲林分院胸腔科暨加護病房陳祐易副主任，將以胸腔內科角度及實際使用機驗分享mNGS如何協助第一線診斷重症肺炎病患。
3. 第三邀請到，高雄醫學大學附設醫院醫檢部暨感染科陳昭儒醫師，將透過院內過往案例來建議如何正確採集適合檢體並選擇適合感染症病患送檢mNGS。
4. 最後邀請到，台大醫院感染科暨教學部盛望徽教授，來建議mNGS如何應用在臨床感染診斷：最適合的送檢時機、臨床需要考量的部分為何，及怎麼套用在各類感染適應症等等。

講座長陣容 (依演講順序排列)
	黃立民 名譽理事長
	台灣感染症醫學會/國立臺灣大學附設醫院
	小兒感染科

	王復德 理事長
	台灣感染管制學會/台北榮民總醫院
	感染科

	黃建賢 醫秘
	新光吳火獅紀念醫院
	感染科

	馮嘉毅 教授
	台北榮民總醫院
	胸腔部 呼吸感染免疫科

	陳祐易 副主任
	國立臺灣大學附設醫院雲林分院
	胸腔內科 暨 加護病房

	邱政洵 副院長
	林口長庚紀念醫院/台灣兒童感染症醫學會
	兒童感染科

	陳昭儒 醫師
	高雄醫學大學附設醫院
	檢驗醫學部 暨 感染科

	張峰義 理事長
	台灣感染症醫學會/三軍總醫院
	感染科

	盛望徽 教授
	國立臺灣大學醫學院附設醫院
	感染科

	陳宜君 教授
	國立臺灣大學醫學院附設醫院
	感染科

	陳育民 理事長
	台灣胸腔暨重症加護醫學會/台北榮民總醫院
	胸腔部
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